Respuesta de México a la notificaciéon 2017-037 del Convenio sobre la Diversidad
Biologica sobre Informacién Digital sobre Secuencias de los Recursos Genéticos

De conformidad con la Decision XXIII/16 del Conveni la Decision NP-2/14 del Protocolo de
Nagoya, la Secretaria del Convenio invita a laseBaotros Gobiernos, los pueblos indigenas y las
comunidades locales, asi como a las organizacienaderesados directos pertinentes, a que
presenten al Secretario Ejecutivo opiniones e imé&mion pertinente sobre las posibles
repercusiones del uso de informacion digital ssleiencias de los recursos genéticos para los tres
objetivos del Convenio y Protocolo de Nagoya.

Posicion General de México.

« México reconoce la importancia de las técnicas @®ienciacion de ADN y destaca la valia de
la herramienta, sin embargo, considera necesanasar los mecanismos de accesibilidad y el
destino del uso que se le da a la informacion qugenera. Para México es relevante iniciar
con una revision acerca del origen de las secuendncluyendo la legalidad o ilegalidad de
dicho origen.

» México estima necesario reconocer que potenciaknsatpueden obtener beneficios derivados
de las secuencias obtenidas. De conformidad coddégiciones del articulo 2 del Protocolo de
Nagoya, es de la opinién de México que todas laseseiaciones (con independencia de la
técnica empleada) corresponden a actividades dizadion de recursos genéticos, por lo que
se requiere la obtencion de un permiso bajo lapasgiones del Protocolo de Nagoya para los
paises que son Parte. Nuestro pais considera quel @marco de los términos mutuamente
acordados y las condicionantes mandatadas por @desmisos, existe la posibilidad de
establecer un formato para la trazabilidad al dspar la informacion de las secuencias en
bases de datos.

» Meéxico, al ser Parte del Protocolo de Nagoya, titmeesponsabilidad internacional de atender
el marco regulatorio del tratado internacional. Siembargo, nuestro pais considera
indispensable el desarrollo de acciones concrets facilitar los procesos de investigacion,
innovacién, desarrollo, compartir muestras para egescias sanitarias, entre otros, a través
de formatos simplificados, lo cual contribuye adansecucion de los tres objetivos del
Convenio sobre la Diversidad Bioldgica (CDB).

« Para México la secuenciacion de los recursos geosgtdebe ser fomentada mediante buenas
practicas de investigacion y de cumplimiento deréggilaciones nacionales e internacionales
en materia de acceso y distribucién de beneficios.

» En opinion de México, las moratorias a la secuetidia de los recursos genéticos no constituye
el medio idéneo para el tratamiento de esta achgid

« Para México la regulacion debe establecerse pls casos post-entrada en vigor del
Protocolo de Nagoya.

» Para nuestro pais, las regulaciones que se estedhedeben dar certeza y claridad a todos los
involucrados en el area de investigacion y deséorahsi como a las areas de Salud publica
incluyendo a aquellos que brindan servicios deuseciaion; asi como €l uso de esa
informacién por un tercero, observando en todo nmamel cumplimiento de las disposiciones
del Protocolo de Nagoya.

» México destaca que los acuerdos establecidos sedtetema deberan respetar la soberania
que tiene cada pais sobre sus recursos genéticté&sminos de su legislacién nacional.

« Como sugerencia de México, se deberian utilizar fesramientas existentes para la
implementacion del Protocolo de Nagoya, tales ctoasistemas de monitoreo y trazabilidad.




México quisiera puntualizar, como eje rector dediacusién, el definir ;qué seria factible
regular? ¢para qué y con qué propdsito?

En opinion de México el tema deberia atendersendeera coherente y transversal a fin de
prevenir genérenla generacién de beneficios nostriduidos conforme al Protocolo de

Nagoya, evitando asi que generen acciones queeateontra su cumplimiento.

Finalmente, México sugiere el impulsar la generadgi@ confianza con la comunidad cientifica
y su relevancia para prevenir la biopirateria.

Cuadro de pros y contras sobre el tema de infadmate secuencias digitales

Pros Contras

Definicién/términos:

Existen diversas definiciones sobre| el
tema.
- De acuerdo con algunos autores,| la
informacién digital sobre secuencias |de
los recursos genéticos no constituye|un
“recurso genético” a la luz del CDB.

- Existen definiciones/términos en |el
CDB que podrian apoyar en el uso el
concepto de informacion de secuengias
digitales y que deberian ser leidas de
forma coherente y transversal.

- Se considera que la informacion de
secuencias digitales constituye el “valor
intangible” que diferencia a un recurso
genético de otro, mismo que le configre
valor real o potencial y representa a| su
vez al recurso genéticper se (Ver
Anexo)

Participacion justa y equitativa de los benefigied Protocolo de Nagoya:

- Se destaca que potencialmente | se Algunos actores de paises no Parte |del
pueden obtener beneficios de |la Protocolo de Nagoya podrian manifestarse
informacién de secuencias digitales. en contra de la obtencion del requerjdo

- Todas las técnicas basadas |en permiso de Acceso y Participacion gn
secuencias de acidos nucleicos| y Beneficios (posible formatopara la
proteinas han tenido y tendran, a corto trazabilidad de la informacion de secuencias
plazo, un importante desarrollo paraj el digitales).
diagnostico e identificacion molecular « Posible ausencia de Consentimiento
de seres vivos, en beneficio de |la Informado Previo y de Condiciongs
ciencia basica, la investigacion |y Mutuamente Acodadas en actividades | de
desarrollo, el mejoramiento de cultivbs desarrollo e informacién de secuendias

y la salud publica. digitales.
» Desarrollo de esquemas de participacior en
_ » beneficios incompatibles con las
- Uso de informacion de secuenclas disposiciones del Protocolo de Nagoya.
digitales  para  actividades  de Algunos actores podrian manifestar que| no

mejoramiento  de cultivos, estudips es  sencilla la trazabilidad para |la
sobre la funcion de moleculas a nivel jnformacion de secuencias digitales.

celular 'y fisiologico, taxonomia e . Algunos actores consideran que la inclusion
identificacion de especies 0 para egpecifica de secuencias genéticas e el




mejorar el diagndstico de diferent
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para determinar marcadores para la identificacion pronta de
moleculares de resistencia antiviral microorganismos; y en consecuencia,
y antimicrobiana retrasaria las acciones de control de |las
enfermedades que afectan a las poblacipnes
humanas, especialmente durante una
emergencia.
Uso sustentable
.- - No se requiere de recursos genéticos
- Los Dbeneficios gue genere |la > Ieq 9
o : o material.
utilizacion de secuencias digitales Desplazamiento de proveedores dellas
puede incidir positivamente para |la cadgnas de a rO\F/)isionamiento Se
conservacion y uso sustentable de la P '
o . puede acceder al valor del recurso
biodiversidad. ” . ; .
genético de paises Parte, sin solicjtar
sus permisos, pudiendo generar

accesos indebidos.

Bases de datos de libre acceso:

Puede facilitar y/o estimular procesos

investigacion, innovacion y desarrollo; asi co
colaboracién cientifica. Sin embargo, esto d
hacerse a través de formatos simplificados Y
conformidad con los 3 objetivos del CDB.

moderivar
ebeheneficios.
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para malas précticas.
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desconfianza hacia la comunidad cientifica
considerarlos como un punto de partida
la biopirateria.
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México esta de acuerdo en que este tema tienectegi@nes para los tres objetivos del Convenio,

algunos temas que tienen relevancia para ca

a) Conservacion

daauathod se describen a continuacion:

In situ, ex situ, considera la pertinencia de inckl término in silico
Se debe discutir no solo informacion de ADN: semdecuencias que permiten/llevan a la

obtencién de derivados de recursos genéticos ia garttodas las nuevas herramientas de

todas las omicas.



» Taxonomia

« Filogenias

« Caracterizacion con fines de conservacion: i.eCBding

« Bases de datos de libre acceso: Informacién dibpogide dominio publico

b) Uso Sustentable
» Bases de datos como PanZea, en la que se encudep@sitadas secuencias genéticas de
maiz de utilidad para su mejoramiento.
* No se requiere el recursos genético material: deapliento de proveedores de las
cadenas de aprovisionamiento. Existen algunos cdessritos, como Artemisinina,
Vainillina y Cuernos de rinoceronte

c) La participacion justa y equitativa en los benefiams que se deriven de la utilizacion de
los recursos genéticos

* No aplicacién de las Guias de Bonn para aquelldésepaNo Parte del Protocolo de
Nagoya

* Ausencia del Consentimiento Fundamentado Previasy Condiciones Mutuamente
Acordadas.

« De conformidad con el actual sistema de propiedtadeictual, generacion de informacion
patentable en algunas regiones por solo proverpudécaciones y caracterizaciones.,

« Informacién libre que se descargay que al setausa vuelve privada.

e Creacién de productos que no distribuyen benefiaida luz de las disipaciones del
Protocolo de Nagoya.

» Se debe tomar en cuenta lo que actualmente coagtietgimen de propiedad intelectual
y la patentabilidad de secuencias a nivel inteomedi

d) El objetivo del Protocolo de Nagoya

* Posible ausencia del Consentimiento FundamentadevioPry las Condiciones
Mutuamente Acordadas

* Informacién patentable en algunas regiones por gwtvenir de purificaciones y
caracterizaciones.

« Informacién libre que se descarga y que al serausad/uelve privada

e Creacién de productos que no distribuyen benefiaida luz de las disposiciones del
Protocolo de Nagoya.

« Régimen simplificado de Acceso para investigaciénttica, condicionantes al publicar
secuencias y develar el origen y numero de GCmtfh de Cumplimiento
Internacionalmente Reconocido (CCIR).

« Publicacién de la secuencia con ulistlaimer y necesidad de Cambio de Intencién del
nuevo usuario.

« Monitoreo de la utilizacion del recursos genéticdayimportancia de los Puntos de
Monitoreo: bases de datos, repositorios y publiaes cientificas.

* Un posible supuesto que puede ser atendido badjteeanismo Mundial Multilateral de
Distribucion de Beneficios a que refiere el aribcli0 del Protocolo de Nagoya.

Cuestiones pendientes:

¢, Qué terminologia consideran necesaria que defoen@rse en cuenta? A qué definiriamos con
“informacion digital sobre secuencias de los rexsigenéticos”?



“informacién digital sobre secuencias de los rexsigenéticos” se entiende todo material tangible
o intangible que representa esencialmente al recgesético, pudiendo ser de origen vegetal,
animal, microbiano o de otro tipo, tales como faimacion secuencia de éste, conforme al articulo
2 del Convenio sobre la Diversidad Biolégica.

¢La informacion digital sobre secuencias de loarsas genéticos no podria constituirse como un
“recurso genético” tal cual lo define el CDB?

La informacion digital sobre secuencias de los nsazigenéticos si se encuentra considerada en el
articulo 2 del CDB al referir material (tangibléntangible) de origen vegetal, animal, microbiano
de otro tipo, esto es, la informacién digital secuenciadasestddrmaterial.

ANEXO

Términos y definiciones del PN y CDB que apoyariatos trabajos sobre informacién digital
sobre secuencias de los recursos genéticos.

Texto CDB

Por “material genéticose ente todo material de origen vegetal, animalafiano o de otro tipo
que contenga unidades funcionales de la herencia.

Por "pais de origen de recursos genéticos" sengltiel pais que posee es0s recursos genéticos en
condiciones in situ.

Por "recursos bioldgicos" se entienden los recugsoeticos, los organismos o partes de ellos, las
poblaciones, o cualquier otro tipo del componeindido de los ecosistemas de valor o utilidad real
0 potencial para la humanidad.

Por "recursos genéticos" se entiende el materig@dtgm de valor real o potencial.
El término "tecnologia” incluye la biotecnologia.

Por "utilizacion sostenible" se entiende la utitiéem de componentes de la diversidad bioldgica de
un modo y a un ritmo que no ocasione la disminueidgrgo plazo de la diversidad biolégica, con
lo cual se mantienen las posibilidades de éstatikfacer las necesidades y las aspiraciones de las
generaciones actuales y futuras.

Texto Protocolo de Nagoya

Por “utilizacion de recursos genéticos” se entieladesalizacion de actividades de investigacion y
desarrollo sobre la composicion genética y/o comis bioquimica de los recursos genéticos,
incluyendo mediante la aplicacion de biotecnolagiaforme a la definicion que se estipula en el
articulo 2 del Convenio

Por “biotecnologia”, conforme a la definicion estgda en el articulo 2 del Convenio, se entiende
toda aplicacion tecnolédgica que utilice sistemasddlgicos y organismos vivos, o sus derivados,
para la creacion o modificacion de productos o ¢sos para usos especificos;

Por “derivado” se entiende un compuesto bioquingjue existe naturalmente producido por la
expresion genética o el metabolismo de los recupgaégicos o genéticos, incluso aunque no
contenga unidades funcionales de la herencia.






